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« Dépistage de la trisomie 21 par les MSM :
justification des commentaires appliqués par les
biologistes »

F. Muller et al, J Gynécol Obstet Biol Reprod (2014)

hCG/BhCG basse < 0,25 MoM
(quelle que soit la valeur du second marqueur sérique)
1% des patientes
Etiologies a évoquer : T18, triploidie, MFIU récente
CAT : préconiser une écho orientée




« les hCG basses, on s’'en f.... ! »

+ si 2 (ou 3) MSM bas, calcul de risque spécifique de
T18 sans la CN — si risque > 1/100 : commentaire
recommandant une écho orientée.

+ absence de faux-négatifs depuis 20 ans

une B-hCG isolément basse est-elle un vrai bon
marqueur de T18 ?

Ai essayé de faire passer le message aupres des G.O.
de JdF .......... mais sans argument scientifique :



Réaction du bureau mitigée mais .....

Corinne m’envoie sa liste de T18 !



Lille Caen Biomnis
(2014-18) (2010-18) (2010-18)
T18

33 24 268
Risque 31 (94%)* 17 (71%)* 181 (67%)*
T21 > 1/1000
Risque 0 3 (12,5%) 17 (6,3%)
T21 < 1/10000
Risque 32 (97%)** 14 (58%)** 163 (61%)**
T18 > 1/100

*p < 0,003/ **p < 0,0001
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Lille Caen Biomnis
(n= 217) (n= 255) (n= 2804)

T18 non

dépistées par 1 4 80
les MS (risque

T21 < 1/1000

+ risque de

T18 < 1/100)

Risque T18 1 4 30

biochimique

<1/100

B-hCG basse

isolée 1 2 17
(écho +++) (écho +++) (écho ?)

VPP 0,5% 0,8 % 0,6%




1) Populations Lille vs Caen/Biomnis pas si différentes !

2) La B-hCG basse isolée n‘est pas un bon marqueur de T18 :
préconiser une écho de référence sur ce seul parametre n’est
pas pertinent (VPP < 0,8%)

3) Afin de gagner en pertinence, préférer au seuil de 0,25 MoM
un calcul de risque de T18 associant les 2 MSM qui gardent
toute leur pertinence dans cette aneuploidie & la triploidie*

(*+/- bien dépistées par le DPNI 1)




4) Question : faut-il inclure la CN ? NON puisque 2/3 des T18
ont un risque normalisé par une CN normale.

5) Question : quid de I'equation ? LRy = 0,1 (PE)
Quid de Brahms ? Roche ?

6) Si risque > 1/100 : écho morpho de référence. Gain de
pertinence : VPP = 3/20 = 15 %

7) Si absence d’anomalie : on s’arréte la !



1) Calculer un risque spécifique de T18 sans la CN

2) Sirisque > 1/100 : écho morpho orientée

3) Si absence d’anomalie : on s’arréte la ! Pas besoin de DPNI.

Work in progress : la base de données peut étre enrichie !



oulogne/Me
Calais
Metz
Romilly
Roubaix

St Omer
Sarreguemines
Seclin
Roubaix
Saverne
Tourcoing
Valenciennes




